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Diversidad de Adenovirus Detectados en Niños Menores de 5 Años 
Hospitalizados por Infección Respiratoria Aguda Baja en Paraguay, 2010-2013 
 
Objetivos: Determinar la diversidad de adenovirus humano (HAdV) circulantes en 
niños paraguayos menores de 5 años hospitalizados con manifestaciones clínicas 
de infección respiratoria aguda baja (IRAb) en el Departamento Central. 
Materiales y Métodos: Veintiséis aspirados nasofaríngeos positivos para HAdV 
fueron colectados de niños hospitalizados con IRAb, en el Hospital General 
Pediátrico “Niños de Acosta Ñu” (San Lorenzo), 2010-2013, con el consentimiento 
informado de los padres. La detección de HAdV fue realizada por PCR en tiempo 
real, y los genes hexon, penton, y fibra fueron analizados mediante herramientas 
de biología molecular y bioinformática. Resultados: Se demostró la circulación de 
tres especies: B (4/26), C (21/26), y D (1/26), así como también eventos de 
recombinación en el aislado correspondiente a HAdV-D, al menos con tres 
genotipos distintos (D49, D9 y D15). Los HAdV-D están asociados a enfermedades 
gastrointestinales, oculares y, menos comúnmente a infecciones respiratorias. Sin 
embargo, recientemente se han reportado cambios en el comportamiento de 
estos virus debido a recombinación, lo que les permite expandir su repertorio de 
células huésped. Estos datos amplían los conocimientos acerca de la diversidad 
genética de HAdV en el Paraguay y apoyan la importancia de los análisis 
genómicos mediante herramientas bioinformáticas en la vigilancia epidemiológica 
de las cepas recombinantes emergentes de HAdV. 
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