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Objetivo: Determinar los genotipos circulantes de virus sincitial respiratorio humano 

(HRSV) detectados en niños hospitalizados con manifestaciones clínicas de infección 

respiratoria aguda baja (IRAb) en el Departamento Central. Materiales y Métodos: Treinta 
y seis aspirados nasofaríngeos positivos para HRSV fueron colectados de niños 

hospitalizados con IRAb, en el Hospital General Pediátrico “Niños de Acosta Ñu” (San 

Lorenzo), entre Mayo 2010 y Diciembre 2013, con el consentimiento informado de los 
padres. La detección de HRSV fue realizada por PCR en tiempo real, y el gen codificante de 

la proteína G fue empleado como blanco en una PCR convencional para la caracterización 
molecular. Posteriormente se realizó la secuenciación de los productos amplificados y 

reconstrucción filogenética (programa MEGA 5). Resultados: Se obtuvieron secuencias 

nucleotídicas de calidad de 12/36 muestras positivas para HRSV. Se detectaron HRSV del 
Grupo A (11 muestras) y Grupo B (1 muestra). De 2010 a 2012, se detectaron HRSV-A 

genotipos NA1 y GA5, y HRSV-B genotipo BA10. En 2013, solo se detectó HRSV-A genotipo 

ON1 emergente a nivel mundial, que posee una duplicación génica de 72 nucleótidos en el 
gen G. Conclusión: En Paraguay, se desconocían los genotipos de HRSV circulantes. 

Mediante este trabajo, detectamos la circulación de los genotipos NA1, GA5, BA10, y ON1, 

este último emergente a nivel mundial desde su primera detección en Canadá en 2010. La 
circulación de nuevos genotipos de HRSV debe ser vigilada con el fin de determinar la 

posible asociación entre genotipos y manifestaciones clínicas más severas. 
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